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Wprowadzenie. Kluczowa role w rozwoju opornosci pratkéw gruzlicy (Mycobacterium tuberculosis)
na ryfampicyne (RMP) odgrywaja mutacje w genie rpof kodujacym podjednostke B polimerazy RNA.
Badanie wystepowania mutacji w genie rpoff w szczepach M. tuberculosis stanowi istotny element
strategii ukierunkowanych na opracowanie nowych, wiarygodnych i szybkich testow wykrywania
RMP-opornosci w gruzlicy.

Celem pracy bylo zbadanie wystepowania mutacji w genie rpoffi w szczepach klinicznych
M. tuberculosis o wielolekoopornosci typu MDR.

Material i metody. Badanie objelo 50 szczepdéw wyizolowanych od chorych na gruzlice MDR
w Polsce w 2004 roku. Mutacje wykrywano analizujgc sekwencje genu rpof (3519 pz) w szczepach
badanych w relacji do sekwencji genu rpofi w szczepie referencyjnym M. tuberculosis Hiz;Rv. Wyniki
analizy sekwencyjnej genu poff odnoszono do warto§ci minimalnych stezen hamujacych (MIC) RMP
oznaczonych dla poszczegdlnych szczepow.

Wyniki. Mutacje w genie rpoff wykryto w 42 (84%) szczepach. W 22 (44%) szczepach stwierdzono
substytucje w kodonie 450 (531, wg alternatywnej numeracji kodonow). Dziesi¢¢ (20%) szczepow
wykazato zmiane w kodonie 445 (526), 9 (18%) — w kodonie 435 (516), 4 (8%) — w kodonie 434
(515), 2 (4%) — w kodonie 448 (529) i kolejne 2 — w kodonie 170 (146). W jednym szczepie
zidentyfikowano delecje kodonow 426 i 427. Mutacje w kodonach 428, 429, 488 i 827 dotyczyly
pojedynczych szczepow i wspotwystepowaty z mutacjami w kodonach 170, 435 lub 450. Najwyzsze
wartosci MIC RMP (400-800 pg/mL) zanotowano dla szczepow niosacych mutacje w kodonie 450.
Whioski. Najwigksze znaczenie jako markery RMP-oporno$ci moga mie¢ mutacje w kodonach 450,

445 1 435. Mutacje te koreluja z podwyzszonym mianem oporno$ci na RMP.
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